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D.YU. Skarednov. Efficiency of the use of concentrate dry albuminous soy-
bean feed in the ration of pigs on fattening. 
Cited data researches of efficiency of the use in the rations of pigs on fattening 
of concentrate dry albuminous soy-bean feed, got on innovative technology 
of hydrothermal treatment with subsequent expander under constraint, and 
also the pomace and extrudate soy-bean, made on traditional technologies 
of pressing and extrusion. For control pomace of sunflower is taken. Most 
increases are got for pigs pomace and concentrate of soy was fed that - 833-
825g. The least expenses on 1 kg of increase are got at feeding to the concen-
trate soy-bean – 3,26 feed unit, and most - at feeding of pomace of sunflower 
- 3,65 feed unit. Thus, concentrate the soy-bean can be effectively used in the 
rations of pigs on fattening on a row with foods of soy, making on traditional 
technology.
Key words: soybean concentrate, expanding, efficiency, pomace of sunflower, 
extrudate, fattening, young pigs, pigs.
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У статті наведено результати досліджень із виявлення поліморфізму 
гену α–фукозилтрансферази–1 (FUT1) у закритій популяції свиней вну-
трішньопородного типу української м’ясної породи свиней селекції Дні-
пропетровського СГІ та його вплив на збереженість, показники росту 
та розвитку поросят. Встановлено розподіл генотипів та алельних ва-
ріантів генів серед основного поголів’я стада. Вивчено вплив генотипів 
плідників та свиноматок на темпи росту та збереженість поросят у 
період від народження до 21 дня. Впливу генотипів за геном FUT1 на 
репродуктивні якості батьківських форм не виявлено.

Ключові слова: колібактеріоз, поліморфізм, α-фукозилтрансферази-1, 
селекція.

Постановка проблеми. Набрякова хвороба або колібактеріоз гостре захворюван-
ня поросят перших двох тижнів життя, післявідлучного і трохи старшого віку. Хво-
роба характеризується появою нервових явищ, діареєю, набряками в різних органах 
і тканинах, запаленням травного тракту, а також виникненням дистрофічних змін у 
паренхіматозних органах, частіше у печінці. Звичайно захворюють поросята кращої 
вгодованості. Хвороба закінчується смертю у 30-80 % випадків. Економічний збиток
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складається із витрат на лікування хворих тварин, специфічну профілактику хвороби, 
недоотримання продукції в результаті відходу поросят і подальшого зниження про-
дуктивності (до 30%) у перехворілих тварин [1, 2]. 

Збудник хвороби – ентеропатогенні гемолітичні штами кишкової палички роду 
Eschenchia (E. coli). Патогенність збудника даного захворювання обумовлюється мож-
ливістю продукувати специфічні адгезини – фактори прикріплення (фібрилярні анти-
гени) до відповідних рецепторів ентероцитів тонкої кишки. Надалі виділяються токси-
ни, що пригнічують рідинопоглинаючу діяльність епітеліальних клітин кишківника, 
що і призводить до розвитку діареї. Зі специфічних адгезинів при колибактеріозі по-
росят важливу роль відіграють фімбрії F18 E. coli. [3, 4].

Одним з перспективних шляхів вдосконалення специфічної профілактики даного 
захворювання є проведення селекційних заходів, спрямованих на підвищення гене-
тичної стійкості молодняку до колібактеріозу. У зв’язку із цим, практичний інтерес 
для свинарства має вивчення можливості застосування у селекційному процесі полі-
морфізму гену рецептору E. coli F18 α–фукозилтрансферази-1 (FUT1), що пов’язаний 
із виникненням колібактеріозу у поросят перших двох місяців життя і у післявідлуч-
ний період, в якості маркеру для створення резистентних до даного захворювання по-
пуляцій свиней [5].

Аналіз основних досліджень і публікацій, у яких започатковано розв’язання 
проблеми. На сьогоднішній день серед країн Східної Європи найбільше повно дослі-
джений поліморфізм гена FUT1 в популяціях свиней великої білої породи. При цьому 
концентрація бажаного алеля А знаходиться в діапазоні 0,13-0,24 [6-8]. Дана тенденція 
розподілу алельних варіантів характерна для комерційних порід велика біла, ландрас, 
дюрок і п’єтрен, що розводяться в Центральній і Західній Європі [9, 10]. Однак у по-
пуляціях деяких локальних порід Польщі і Чехії кількість тварин з генотипом АА гену 
FUT1 досягає 35,5% (злотницький плямиста) і 83,6% (пржештицька чорно–ряба) [11, 
12]. Згідно проведених досліджень [13, 14], у Китаї більшість місцевих порід свиней 
і популяція дикого азіатського кабана не мають мутації G→A гена FUT1 в позиції 307 
п.н. З огляду на значні відмінності генетичної структури досліджених популяцій за ло-
кусом FUT1 доцільно провести аналіз наявності генетичного поліморфізму серед попу-
ляцій місцевих (локальних) українських порід та внутрішньопородних типів свиней.

Мета досліджень та методика їх проведення. Метою дослідження є визначення 
впливу різних алельних форм гену FUT1 на стійкість поросят до колібактеріозу та ви-
вчення росту і розвитку молодняку різних генотипів за досліджуваним геном у період 
підсосу в «закритій» популяції свиней внутрішньопородного типу української м’ясної 
породи.

Визначення генотипів проводили у виробників і маток популяції свиней селекції 
Дніпропетровського СГІ, що розводяться у ТОВ “Луговське” Солонянського району 
Дніпропетровської області. Виділення ДНК здійснювали з проб плям крові і щетини 
тварин у присутності іонообмінної смоли Chelex-100 [15]. Оцінку генотипів тварин 
за локусами FUT1 і MUC4 проводили в лабораторії генетики Інституту свинарства і 
агропромислового виробництва НААН за допомогою методу ПЛР-ПДРФ [16]. 

Дослідження із вивчення впливу генотипів батьківських форм за геном FUT1 на 
збереженість, а також ріст та розвиток поросят, проводили з використанням традицій-
них зоотехнічних методів вивчення піддослідного матеріалу [17].

Усі плідники та свиноматки відповідали вимогам класу «Еліта», згідно діючої ін-
струкції з бонітування свиней, були добре розвинені і знаходилися в нормальному фі-
зіологічному стані. Свиноматки, відібрані для досліджень були повновіковими – 2–3 
опороси. Умови утримання і годівлі під час осіменіння, поросності і підсисний період 
тварин усіх схем схрещування були ідентичні. Обробку експериментальних результа-
тів досліджень проводили за допомогою програми Statistica 17.0.

Результати досліджень. Згідно результатів генетичного маркування, проведеного 
на піддослідних тваринах, встановлено частоту алелів та генотипів за досліджуваним 
геном серед основного поголів’я плідників та маток (табл. 1).
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1. Частота генотипів і алелів гена FUT1 у свиней основного стада селекції ДСГІ

Статевовікова група Голів Частота генотипів, % Частота алелів
AA AG GG A G

Плідники основні 36 0,06 0,44 0,50 0,28 0,72
Свиноматки основні 55 0,06 0,47 0,47 0,29 0,71

Як свідчать дані таблиці 1, частота небажаного генотипу GG гену FUT1 у тварин 
селекції ДСГІ була досить високою: від 47,4% у свиноматок до 50,7% у кнурів. Як у 
свиноматок, так і у кнурів частоти розподілу алелів гену FUT1 були близькі за значен-
нями: А – 0,28–0,29; G – 0,71–0,72. Серед досліджуваного поголів’я виявлено лише 3 
свиноматки та 2 плідники із генотипом АА.

Оскільки у генотипі багатьох тварин основного стада виявлено наявність алелю G 
гену FUT1 пов’язаного з можливою втратою поросят, було проведено аналіз дії відпо-
відних генотипів свиноматок на їх репродуктивні показники та збереженість поросят 
до відлучення (табл. 2).

2. Вплив поліморфізму гену FUT1 на продуктивність свиноматок селекції ДСГІ

Показники продуктивності Генотипи свиноматок
AA AG GG

Вивчено опоросів 3 36 54
Багатоплідність, гол. 10,3±0,67 9,9±0,34 10,2±0,46
Великоплідність, кг 1,2±0,06 1,2±0,08 1,2±0,08

Відлучених поросят, гол 9,6±0,54 8,7±0,42 7,8±0,46
Збереженість на 21 день, % 93,4±4,1* 87,9±2,7* 76,5±3,4

Примітка: *- p<0,05

Аналіз даних таблиці 2 показав, що за багатоплідністю та масою новонароджених 
поросят матки української м’ясної породи (тип селекції ДСГІ) з різними генотипами за 
геном FUT1 достовірно між собою не розрізнялися. Тому можна зробити припущення 
про відсутність впливу генотипу маток за геном FUT1 на їх репродуктивні показники. 
У той же час свиноматки з генотипом АА і AG (FUT1), вірогідно (p<0,05) переважали 
за збереженістю аналогів з генотипом GG відповідно на 16,9 і 11,4%.

Так як від свиноматок поросята успадковують тільки половину спадкової інформа-
ції, інтерес представляє вивчення впливу генотипів плідників на ріст, розвиток та стій-
кість до хвороби поросят. Крім цього при підборі батьківських пар можливо спрогно-
зувати генотипи майбутнього потомства. Результати варіантів підборів представлені у 
таблиці 3.

3. Збереження підсисних поросят залежно від підбору пар з урахуванням 
поліморфізму гену FUT1

Генотип
(мати x батько)

N, 
опоросів

Багато-
плідність, гол.

Кількість поросят при 
відлученні, гол

Збереженість на 21 
день, %

АА x AG 3 10,3±0,67 9,6±0,66 93,4±4,1*
AG x AG 24 9,8±0,25 8,8±0,29 90,1±3,2*
AG x GG 12 10,2±0,54 8,6±0,33 84,8±3,6
GG x AG 34 10,1±0,42 8,2±0,34 81,3±2,4
GG x GG 20 10,4±0,45 7,3±0,61 70,2±4,5

Примітка: *- p<0,05
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При аналізі даних були виявлені наступні особливості. За наявності алелю А гену 
FUT1 в генотипі як матері, так і батька (АА x AG і AG x AG) збереженість поросят до-
стовірно (p <0,05) підвищувалася на 23,2 % і 19,9 % у порівнянні з потомством, отри-
маним від батьківських пар, у генотипі яких присутній виключно G алель.

Висновки. Визначено вплив батьківських форм різних генотипів за геном FUT1 
на стійкість поросят до колібактеріозу та вивчено особливості росту і розвитку молод-
няку різних генотипів за досліджуваним геном у період підсосу у «закритій» популя-
ції свиней селекції Дніпропетровського СГІ, внутрішньопородного типу української 
м’ясної породи.

На збереженість поросят впливають як генотип свиноматок, так і генотип плідни-
ків. Виходячи з цього, ми рекомендуємо проводити генетичне тестування із визначен-
ня поліморфізму гену FUT1 серед батьківських форм свиней. 

При підборі батьківських пар за геном FUT1, з урахуванням низької частоти бажа-
ного алелю А, слід віддавати перевагу тваринам, що несуть у своєму генотипі хоча б 
один такий алель, виключаючи поєднання генотипів GG х GG.
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физма гена α-фукозилтрансферазы-1 (FUT1) в закрытой популяции сви-
ней внутрипородного типа украинской мясной породы свиней селекции 
Днепропетровского СХИ и его влияние на сохранность, показатели роста 
и развития поросят. Установлено распределение генотипов и аллельных 
вариантов генов среди основного поголовья стада. Изучено влияние ге-
нотипов производителей и свиноматок на темпы роста и сохранности 
поросят в период от рождения до 21 дня. Влияния генотипов гена FUT1 
на репродуктивные качества родительских форм не обнаружено.
Ключевые слова: колибактериоз, полиморфизм,α – фукозилтрансфераза-1, 
селекция.

G.I. Syrovnev Effect of polymorphism of α-fucosyltransferase-1 gene on 
quantitative traits of pigs in a local population.
In this article the data of identifying polymorphism in α-fucosyltransferase-1 
(FUT1) gene in a local pig population the type of Ukrainian meat breed pigs 
of Dnepropetrovsk agricultural institute selection and it’s impact on safety, 
growth and development of piglets are represented. The distribution of geno-
types and alleles of the main herd were established. The effect of genotype 
producers and sows on growth and piglet’s survival from birth to 21 days were 
studied. An influence of FUT1 gene genotypes on reproductive traits of the 
parental forms were not found.
Key words: colibacteriosis, polymorphism, α – fucosyltransferase-1, selec-
tion.


